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337 Organisms 
and growing!



Use Ontologies to manage, integrate and mine 
rich metadata associated with diverse data types

RNA‐Seq
Transcriptomics
Array Probes
DNA Microarray
Protein expression
CHIP‐Seq
Sequence features and motifs
Genetic variation
Annotation
Subcellular localization
Genome Sequences
Protein targeting and 
localization
ChIP‐chip
ChEBI Compounds 
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Function prediction
Function
Phenotype (KO, CRISPR)
RT PCR
Protein Structure
Immunology
KEGG Metabolic Pathways
Metabolic pathways
SAGE
Metabolomics
Taxonomy and Phylogeny
Function analysis
Orthology and synteny
Structural variation
Protein interactions
RNA Structure
Compounds and Metabolic Pathway

• 580 unique Data sets (excluding 
genome sequences) 

• Data are provided by the 
community

• 337 Different 
genera/species/strains

• 2268 distinct data & metadata 
terms
• 152 EuPathDB
• 125 MicrobiomeDB
• 2047 ClinEpiDB

Many Different categories of molecular data

Chris Stoeckert – Leads Ontology Team



Provide the power of Boolean operations 
with the simplicity of Venn diagrams
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Dn/Ds > 5

Human Computer Interaction studies are very important!



Leverage synteny and orthology to the maximum

• Few genome sequences have 
annotation and even fewer have 
curation

• Implement synteny views when 
possible

• Implement OrthoMCL
• Facilitate inference and data 
transformations

5



Users & user communities need 
to be able to provide input; 
We need advice about priorities

• Community advisory groups
• Dedicated outreach team (5 
people currently)

• User comments
• Update annotation
• Link publications
• Upload images of protein 
localization, etc.

• 1043 submitters have provided 
12,409 comments relating to 
23,281 genes
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Researchers need to be able to mine 
the data in order to generate or test 
hypotheses (often utilizing their own 

data in the context of the DB)



• Main Components
• Tiered data access system 
as some data are sensitive

• Search Wizard
• Search Strategy System
• Results Tables
• Exploratory Analysis Apps
• Data Download (summary, 
as approved) 

Different communities need a different UI: 
ClinEpiDB.org (Same EuPathDB back end)

















Asymptomatic increases with age



Make it easy: 
View Longitudinal Data for Each Participant



https://clinepidb.org/ce/im.do?s=d8f784bc622a5653

Modern homesTraditional homes



Bioinformatics Resource Center  
Community Evolution

Browsing         Mining          Integrating         Facilitating
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2004 2018



Our User Base is Primarily Located
Tropical Disease Endemic Countries
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A highly‐utilized resource that is not well 
known outside of the pathogen communities
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Project PIs:
David Roos – UPENN
Jessie Kissinger – UGA
Christiane Hertz‐Fowler ‐ Liverpool

Thank you to the data providers, participants and 
community for their feedback
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Our goal: enabling end users in the lab, field & clinic
to make effective and appropriate use of large‐scale datasets, 
expediting discovery research and translational application by 
making data FAIR


